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Variants du SARS-CoV-2
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» Mutations liées réplication virale

 D’origine naturelles

 Tout le génome

9 clades de SARS-CoV-2 sont décrites

X. Zhang et al. Nature 2020



Chronologie d’émergence des Variants
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Structure du SARS-CoV-2
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Glycoprotéine S du SARS-CoV-2
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Localisation des mutations
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Localisation des mutations
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Pour conclure

2 phénomenes en parallele

Augmentation de la transmission du virus Baisse de la sévérité

= + formes a/pauci-symptomatiques

— Poursuite de la circulation virale

* Resistance aux vaccins? => Atténuation du SARS-CoV-2 => Virus endémique ?
« Saisonnalité?
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